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“Domesticacion consiste en el control de especies salvajes y es
considerada como un proceso complejo confinado a un area y
restringida a una cultura particular” Giovambattista y col, 2010

La mayoria de estos eventos de domésticacion se remontan unos 8000
A 10.000

3 puntos o0 zonas geograficas:
Sudeste asiatico

Este asiatico

Andes sudamericanos

Cuando el hombre comienza a domesticar animales marca un hito en la
Historia socio-econdmica de la humanidad.

Distintos marcadores genéticos han impactado en el avance del conocimiento
Los procesos de domesticacion.




MARCADORES MOLECULARES de ADN

secuencias heredables de ADN,
de segregacion mendeliana,
de sencillo analisis,

puede ser el mismo gen 0 asociarse
(ligarse) con una caracteristica de interes,
pero de compleja cuantificacion.

Polimorficos



Marcadores Moleculares utilizados mas frecuentemente en estudios de diversidad
genética .

RAPD-PCR
Microsatélites
ADN mitocondrial

Polimorfismo en genes mayores (PCR-RFLP, PCR-secuenciacion)

SNPs

Primer 1

MCTGATATCTCOTA
GTGGACTATAGACCAT—ACACACACACACACAC—GCTGTGATGGTCTAC

Microsatélite

CACCTGATATCTGGTA—-TGTGTGTCTGTGTGTG---CGACACT AC(“AGAT(!;

GCTG I(J‘Al(.'(","rim1 b
Primer 2 -

Figura 1. Microsatélites, Efemplo de un di-nucledtido A-Cln)




RECURSOS ZOOGENETICOS LOCALES EN URUGUAY
ESTUDIADOS DESDE EL PUNTO DE VISTA GENETICO
EN NUESTRO EQUIPO




Uruguay: Utilidad de esta especie???

Muestreo: Maldonado, Lavalleja, Rivera
Colonia, Flores, Florida.




INTRODUCCION

RED C NBIAND

Proyecto BIODONKEY

colaboracion conjunta auspiciado por la Red CONBIAND, con la
finalidad de caracterizar genéticamente las poblaciones asnales de
diferentes paises Iberoamericanos asociados a la Red, y analizar las
relaciones genéticas entre estas poblaciones y su relacion con las
razas europeas .

Los asnos fueron introducidos en América a finales del siglo XV,
como animal de trabajo, pero sobre todo para la produccion
mulatera.

A lo largo de los siglos se produjeron sucesivas exportaciones
desde Europa, principalmente desde Espana.



S. XV-XVI
Acervo genético original y rutas migratorias de las primeras poblaciones asnales

Los primeros asnos introducidos en el Nuevo
Mundo eran originarios del sur de Espana:

* Asnos de pequeiio tamafio (parecidos a los asnos
del Norte de Africa)

* Asnos de mayor conformacion (que dieron origen a
la raza Andaluza)

’ e K[ AN N AW L
Establecimiento y expansion de poblaciones asnales en las Antillas

Aparicion de poblaciones cimarronas (Jamaica)

A T,
Introduccidn y establecimiento de poblaciones asnales en América del |
Sur. |
(| Presencia de poblaciones cimarronas (provincias de Caylloma y Cafiete, |
en Peru)

3000 km (équateur)

2000 m1 (equator)
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S. XV-XVI
Expansion del caballo en América

= KW

Es probable que parte de la expansion del asno
siguiera rutas parecidas a las del caballo, que
estan mejor documentadas en la bibliografia.

3000 km (équateur)

| —

2000 mi (equator)
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(adaptado de Laguna,
1991)




S. XX
Sucesivas oleadas de exportaciones desde Europa a todo el continente
Americano

= KM
Exportaciones de la raza Catalana, muy
apreciada por su tamaio
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Actualmente, la gran mayoria de poblaciones
americanas no estan tipificadas en el rango taxonémico
de raza.

La caracterizacion y definicion de las poblaciones como
RAZAS ayudara a gestionar, de forma mas optima y
eficiente, los correspondientes planes de conservacion
de los recursos zoogenéeticos asnales.



Journal of H“

J. Anim. Breed. Genet. ISSN 0931-2668

ORIGINAL ARTICLE

Genetic relationships among American donkey populations:
insights into the process of colonization

J. Jordana'*, A. Ferrando"*, J. Mir6?, F. Goyache®, A. Loarca®, O.R. Martinez Lopez®, J.L. Canelén®,

A. Stemmer’, L. Aguirres, M.A.C. Lara’, L.A. Alvarez'®, 5. Llambi'", N. Gémez'?, L.T. Gama'3, M.F. Névoa'4,
R.D. Martinez'®, E. Pérez'®, A. Sierra'’, M.A. Contreras'®, A.M. Guastella'®, D. Marletta'®, G. Arsenos?°,

. Curik®', V. Landi*?, A. Martinez*? & J.V. Delgado??

A total 826 individual donkeys were included in this
study: 350 American donkeys and 476 European don-
keys. The American samples were taken from a wide
area (latitude: 38° S-23° N; longitude: 38° W-96° W)
and included individuals from 13 countries




Individuos analizados:

ADN obtenido de pelo de 316
asnos de 11 paises
Iberoamericanos

ARGENTINA N=25
BOLIVIA N =30

BRASIL NEWIS
COLOMBIA N=30
CUBA N =70
ECUADOR N =21
GUATEMALA N =15
PARAGUAY N =29
PERU N =20
URUGUAY N =24
VENEZUELA N =27




Individuos analizados:

Andaluza

Balear (Islas Baleares)
Catalana

Asno de las Encartaciones
Zamorano-Leonesa

Majorera (Islas Canarias)

ITALIA:

Pantesco
Ragusano
Grigio Siciliano

PORTUGAL:
Mirandesa




Marcadores microsatélites empleados

» 14 microsatélites: AHT4, AHT5, ASB23, HMS2, HMS3, HMS5, HMS6, HMS?7,
HTG4, HTG6, HTG7, HTG10, HTG15 y VHL20.
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Estructura poblacional

-
el
w

1

o
(=2}
-
==]
2=
-
o
-

Guatemala
Brasil
Cuba

Venezuela =

Colombia
Ecuador
Peru
Bolivia
Paraguay
Argentina
Uruguay

Distribucion geografica de los
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CUBA: gran proximidad a la zona en la que fueron introducidos los
primeros animales (isla La Espaifiola: Republica Dominicana y Haiti) e
influencia de sucesivos flujos de animales

* Retencion de un mayor polimorfismo (diversidad)
* Menor distancia genética con poblaciones europeas respecto
a zonas continentales
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DISCUSI|ON

CLUSTER-1
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= Retencidon de una mayor diversidad genética en paises unidos
por la antigua via pecuaria del noroeste (PERU, BOLIVIA,
ARGENTINA)
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= Mayor diferenciacion entre poblaciones geografica-mente
mas distantes (ECUADOR-URUGUAY)

[ N [ )

¥ =
A



Se ha detectado la existencia de al menos dos grandes grupos
geneticos en la poblacion asnal del Centro y Sur de América

La retencion de variabilidad genética ancestral, procedente del
Viejo Mundo, es mas manifiesta en las poblaciones centrales
(Cluster 2 y Mixto) que en las del Sur (Cluster 1), lo que

concuerda con los primeros flujos migratorios descritos
historicamente.

Uruguay y Peru presentan los valores de Fis mas altos (0.196 y

0.109) . Se piensa en una mayor consanguinidad en estas
poblaciones.




RECURSOS ZOOGENETICOS LOCALES EN URUGUAY
ESTUDIADOS DESDE EL PUNTO DE VISTA GENETICO
EN NUESTRO EQUIPO




1. Alentejano (Portugal)
2. Berkshire (United Kingdom)

3. Bizaro (Portugal)

4. Cerdo Caracolero: variedades de la region
seca y humeda (Argentina)

5. Cerdo Ibérico: variedades Retinto,
Entrepelado, Lampifo,Torbiscal, Negro de los
Pedroches, Manchado de Jabugo, Mamellado, Silvela, Dorado Gadltano (Espafia)
&. Chato Murciano (Esparia)

7. Criollo Boliviano (Bolivia)

8. Criollo Cubano (Cuba)

9. Criollo de Ecuador (Ecuador)

10, Criollo de Guadalupe [(Guadalupe)

11. Criollo de Baja California (México))

12. Criollo del Pacifico (Cclombia)

13. Criollo de El Salvador (El Salvador)

14, Criollo de Venezuela (Venezuela)

15. Duroc (Espafia)

16. Euskal Txerria (Espafia)

17. Guinea Hog (JSA)

18. Jabali (Espafia, Portugal, Este de Europa)

19. Landrace (Espafia)

20. Large Black (United Kingdom)

21. Large White (Esparia)

22. Malhado de Alcobaca (Portugal)

23. Mangalica (Hungary)

24. Meisham (China)

25. Mulefoot Hog (USA)

26. Negro Canario (Islas Canarias, Espana)

27. Negro de Formentera e Ibiza (Islas Baleares, Espafia)

28. Negro Mallorquin (Islas Baleares, Esparia)

29. Pampa Rocha (Uruguay)

30. Pelon Mexicano del estado de Yucatan (México)

31. Pietrain (Portugal)

32. Porco Celta (Espafia)

33. Red Wattle Hog (USA)

34. Tamworth (United Kingdom)

35. Sanpedreiio (Colombia)

36. Zungo (Colembia)

s

BioPig Project







Introduccidon del cerdo en Uruguay

En Uruguay, la introduccién del cerdo tuvo lugar con la colonizacion (1527) e

instalacidon de los primeros pueblos, villas y ciudades (Villa Soriano en 1624,
Colonia del Sacramento en 1680 y Montevideo en 1724)

A finales del 1700 con la instalacion de los primeros saladeros aumenta
notablemente el nimero de cerdos (Castro, 2007).

Libro Uruguayo de cerdos, la primer raza de ganado porcino
inscripta fue la Large White en el afio 1906

1966 se funddé La Sociedad Uruguaya de Criadores de Cerdos (como integrante
de la Asociaciéon Rural del Uruguay)

1996: Sociedad de Criadores de Cerdos Pampa-Rocha

(Castro, G, 2007, Rev. Arch. Zootecnia (56), 783-788)
http://unorte.edu.uy/amga/multimedia/suinos/texts/suinos_text.htm



http://unorte.edu.uy/amga/multimedia/suinos/texts/suinos_text.htm
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Los RZGL suinos en Uruguay

“cerdos criollos” es el producto de las cruzas entre los primeros cerdos introducidos desde la
peninsula Ibérica con razas traidas de Estados Unidos y Europa.
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Cerdos Pampa Rocha Cerdos Mamellados Cerdos “Casco mula”

Cerdo Mamellado y “casco mula” relevamientos realizados ubican a estos animales en la categoria de estado de
riesgo critico a conservar (FAQ), ya que existen menos de 100 reproductores.

Cerdos Pampa Rocha se encuentran en estado sin riesgo a preservar seguin FAO (ya existen mas de 1000
reproductoras) (Delgado, 2002). En discusion actualmente

Situacion critica para el Pampa Rocha por descenso nimero de pequeinos productores. Solo dos nucleos mayores de
reproductores (CRS, Facultad de Agronomia y Fundacidn Quebracho en Cerro Largo).



Mamellado

v’ Estado de riesgo: critico.
v’ Historia: 1997, en un frigorifico
v Censo de productores: 27 establecimientos en 12 departamentos.

v" Caracterizacién morfologica: completa (pocos ejemplares para la cuantitativa).

Las mamellas aparecen asociadas a variedades
ancestrales del cerdo Ibérico siendo muy raras
en el tronco Celta.
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Mamellados de Uruguay (Beraca)

72,7% ibérica y 27,3% céltica

Manto

48,5% colorado

15,2% negro

12,1% rubio

24,2% blanco con manchas o faja de color

Fuente: Prof. Adj. Dr. MTV Gustavo Castro



Mamellados de Uruguay

Morphology
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Figure 4 - Dendogram UPGMA based on distances between naturalized and commercial swine

breeds using morphological data.
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BRAZILIAN ARCHIVES OF
BIOLOGY AND TECHNOLOGY

AN lN!:zNA‘IDN‘L JOURNAL

Phenotypic Characterization of Naturalized Swine Breeds in
Brazil, Uruguay and Colombia
Concepta Mc Manus', Samuel Rezende Paiva’, Alva Vanessa Rezende Silva’, Luel Sayord

Murata', Helder Louvandini’, Gléria Patricia Barrera Cubillos’, Gustavo Castro’, Rodrige
Alfredo Martinez, Maria Silvia Llambi Dellacasa’ and Juan Esteban Perez’




Casco de Mula

v’ Estado de riesgo: critico.

v’ Historia: 1997

v" Censo de productores: 4 establecimientos en 2 departamentos.




Pampa Rocha

v" Estado de riesgo: critico.

v’ Historia: década de 1990, Rocha, pequefios productores de humedales, Centro
Regional Sur (Facultad de Agronomia).

v’ Censo de productores: 100 productores de Rocha.
v’ Caracterizacién morfologica: completa en curso, cualitativa.

v’ Caracterizacién molecular: gran variabilidad genética, origen més probable
razas europeas (algunas cruzadas con razas chinas).

v" Caracterizacion reproductiva y productiva: orientaciéon hacia caracteristicas
reproductivas y calidad de la carne.

v Banco de germoplasma: no.



Se considera que los cerdos Pampa Rocha serian el producto de cerdos introducidos

durante la colonizacion y de las razas Poland China y Berkshire.

Zona de Bafiados de Rocha
region con: praderas naturales, pajonales

y zonas anegadas

ARGENTINA

BRASIL

OCEANO ATLANTICO




Poland China

Berkshire

Pampa Rocha



Cerdos Pampa Rocha
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Variables cuantitativas
Morfometria en Cerdas Pampa Rocha

Compas de Brocas
Baston zoométrico
Cinta métrica inextensible

Bascula




Rev. AICA (2012)

CARACTERIZACION ZOOMETRICA EN EL CERDO PAMPA ROCHA DE URUGUAY
(DESCRIPTIVA PRIMARIA)

ZOOMETRIC CHARACTERIZATION IN PAMPA ROCHA PIG OF URUGUAY Pa l I I p a ROC h a

(DESCRIPTIVE PRIMARY)

. Gagliardi R.'. Llambis."
com

Tabla III. Indices zoometricos (zoometric index)

Hembras Machos
Media DE CV(%) Media DE CV (%)
ICF 57.56 11.19 19.45 54.65 11.54 21.13
IF 54.22 8.22 15.16 59.38 6.99 11.78
IPV 86.92 19.1 22 86.32 5.68 6.58
IPD 3.67 5.28 7.17 84.66 4.48 5.30
Icom 50.45 13.76 27.29 47.57 4.48 9.42
ICCana 13.34 4.75 35.67 13.13 2.59 19.77
ICOR 86.73 5.09 5.87 74.76 5.9 7.89
IMTor 16.86 1.46 8.66 17.15 3.13 18.26

Conclusiones: Los cerdos Pampa Rocha presentan una mayor proporcion esquelética
comparados con otros cerdos criollos Latinoamericanos (ICOR e IPV superiores).
Animales rusticos adaptados a pastizales y bafiados. Alta variabilidad

Morfométrica. Cabeza de proporciones mesocéfala.



O Genetics and Molecular Biology, 38, 1, 48-54 (2015)
Copyright © 2015, Sociedade Brasileira de Genética. Printed in Brazil
DOI: http://dx.doi.org/10.1590/S1415-475738120140146

Research Article

Genetic characterization of Uruguayan Pampa Rocha pigs with microsatellite
markers

P

Lic.Msc. Maria Montenegro

=

M Montenegro], S Llambi]_, G Castroz_, N Barlocco3_, A Vadell3_, Y% Landi4, IV Delgado4 and A Martinez*

Panel de 25 MS recomendados por FAO-ISAG encuentra una alta variabilidad en la
muestra de cerdos Pampa Rocha, con valores de heterocigosidad esperada de 0,603 y
observada de 0,583, con una bajo nivel de endogamia (FIS: 0,0475)
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Figure 2 - Neighbour-joining tree based on Nei’s genetic distances (D). gigure 3 - Graphical representation of the results generated by Structure
Breed abbreviations: BK — Berkshire, CL — Celtic, DC — Duroc, IB — Ibe- software for nine breeds with K= 2 to K = 9. Breed abbreviations: BK —

rian, LD - Landrace, LW — Large White, MS —Meishan, P —Pietrain, PR~ gorypire, CL - Celtic, DC — Duroc, IB — Iberian, LD — Landrace, LW —
Pampa Rocha. Large White, MS — Meishan, P — Pietrain, PR — Pampa Rocha.



(O Genetics and Molecular Biology, 38, 1, 48-54 (2015)
Copyright © 2015, Sociedade Brasileira de Genética. Printed in Brazil
DOI: http://dx.doi.org/10.1590/S1415-475738120140146

Research Article

Genetic characterization of Uruguayan Pampa Rocha pigs with microsatellite
markers

M Montenegro', S Llambi', G Castro®, N Barlocco®, A Vadell’, V Landi®, IV Delgado® and A Martinez*
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Figure 1 - Graphical representation of the factorial analyses of comespondence.



Gen mayor importancia en sanidad animal

Gen FUT1 (alpha 1, 2 fucosyltransferasa)

Patologia: Diarrea post-natal y enfermedad del edema por Toxinas de E.coli F 18 cuando
ésta coloniza células intestinales

Asociado a resistencia a infecciones por E. coli en lechones de 4 a 12 semanas

Asociado al tamano de camada
Polimorfismo Dialélico (A/G)
AA presentan resistencia a infecciones por la E. coli F18

heterocigotos (AG) y homocigotos (GG) presentan susceptibilidad
(razas Pietrain, Landrace y Large White).

Deteccidon convencional

polimorfismo del genotipo de FUT1 1) amplificacion por PCR y 2)
digestion con RFLP con la enzima Hhal,




a I AE % Non-adhesive b HF A Adhesive

Patogénesis: Cuando la E.coli se adhieren a los receptores que hay en los
enterocitos y eliminan enterotoxinas
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Arter [heroamericanas de Corrervacion dnimal ANC4 4¢2004)  212-24

ANALISIS POBLACIONAL DE SNP DEL GEN FUT-1 EN CERDOS LOCALES
(PAMPA ROCHA) Y COMERCTALES UTILIZANDO TECNICAS DE
SECUENCIACION

ANATYSIS OF SNPS OF THE FUT1 GENE IN PAMPA ROCHA AND COMMERCIAL PIG BREEDS
USING SEQUENCING TECNIQUES

Llambi S.', Montenegro M.", Castro G.', Barlocco N.°, Vadell A, Gagliardi R.', Armuga M.V

Actaz lbercamericanas de Conservacion Animal AlCA & (2015) 495459

ESTUDIO PRELIMINAR DEL EFECTO DE POLIMORFISMOS DEL
GEN FUT-1 EN PARAMETROS REPRODUCTIVOS Y PRODUCTIVOS
EN CERDAS PAMPA ROCHA

Llambi 5.1, Montenegro M. Macedo F.!, Carballo C> Bell W2
Castro G.', Vadell A *, Gagliardi B!, Barlocco N 2




Tabla II. Analisis de vanabilidad poblacional en los tres gropos de cerdos: frecuencias alelicas, He, Ho. Fis
{Analysis of population variability in the three groups of pigs: allele frequencies, He, Ho, Fis)

PR HC RC
307 0.46 0.42 0.28
M307° 0.54 0.58 0.72
M229° 0.73 0.7 0.69
M2297 027 03 0.31
He 0.45 0.45 0.41
Ho 0.61 0.44 0.5

Fis 0365 0.05 0.191

Conclusiones
En los tres grupos de cerdos estudiados se encontraron los dos polimorfismos con buena variabilidad alelica. El

grupo de los cerdos locales presento frecoencia mas alta del genotipo asociado con resistencia a diarrea post-
destete. Se deberia aumentar la nmestra de amimales para analizar estos dos SNP e incorporar registros

fenotipicos sobre esta patologia para poder realizar estudios de asociacion.

Atz Mharaamericanas de Contervacicn Animal AICA 4 (2004 22-24



URUGUAY

UNIVERSIDAD DE LA REPUBLICA u

a
www. fagro.edu.uy

A. Vadell, N. Barlocco, M. Montenegro, S. Llambi, R. Gagliardi, R. Martinez (UNA). G. Castro


http://csic.edu.uy/

Bovino Criollo Uruguayo

Gran diversidad de pelajes




Caracteristicas del rodeo actual:

Unico en el pais. Parque Nacional San Miguel (SEPAE).

Aprox. 600 animales (25 toros, 450 vacas y 100 terneros)
en 650 hectareas.

Manejo minimo, seleccion artificial inexistente.

Aislamiento reproductivo. Conserva caracteristicas
originales.

Posible introgresion de razas comerciales: baja.
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RAPDs EN BOVINOS (Estudios de variabilidad genética poblacional)

—2000bp

—500bp

a b c

FIG 1: Breed specific RAPD markers. M= PcrR marker. Lane 1 (Holstein Friesian), lane 2 (Creole), lane 3 (Hereford). (A) UBC413; (B) UBC415; (C) UBC403.
Arrows show specific loci in (a) Creole, (b) Holstein Friesian and (c¢) Hereford breeds.

3
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1
?

3.- Hereford

1.-Holando 2.- Criollo

RINCAN, G.; D’ANGELO, M.; GAGLIARDI, R.; KELLY, L.; LLAMBI, S.; POSTIGLIONI, A.
Genomic polymorphism in Uruguayan Creole cattle using RAPD and microsatellite markers. Research in Veterinary Science, v.:

692, p.:171 - 174, 2000
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STRUCTURE: Mayoria de las poblaciones parecen ser razas
bien constituidas, con bajos niveles de flujo génico y cierto
grado de aislamiento reproductivo.
Bovino Criollo Uruguayo
ANIMAL GENETICS L";&"#Sﬁ&?é‘ﬁii‘éeﬁ"é’r'ﬁ.iﬁ'”Ge"“"’
E?Srzgztzn?tr:c;e;:i:trion of Latin-American Creole cattle using Diversidad genética alta (He:065)

J. V. Delgado’, A. M. Martinez", A. Acosta?, L. A. Alvarez®, E. Armstrong®, E. Camacho®, J. Cafién®, [ d g b J ( :O 03 )
0. Cortés®, S. Dunner®, V. Landi®, ). R. Marques’, I. Martin-Burriel®, O. R. Martinez™"°, en O amla a a F ' 7 '
R. D. Martinez"", L. Melucci™ ™, J. E. Muiioz?, M. C. T. Penedo™, A. Postiglioni?, J. Quir6z'®,

C. Rodellar®, P. Spunenberg"6 O. Uffo?, R Ulloa-Arvizu'?, J. L. Vega-Pla™, A. Villalobos™,

D Zambrano®®, P. Zaragoza®, L. T. Gama®' and C. Ginja'%?'??



RMS

ANIMAL GENETICS Immunogenetics, Molecular Genetics ’(‘1

and Functional Genomics

doiz10.1111/j 135571!]51,21 02207 .x
ccc . i . . .
Genetic characterization of Latin-American Creole cattle using
microsatellite markers

J. V. Delgado®, A. M. Martinez", A. Acosta®, L. A. Alvarez?, E. Armstrong®, E. Camacho®, J. Cafién®,
0. Cnrtesﬁ, S. Dunnels, V. Landl', JLR. Marques’, I. Mamn-BumeIE, O.R. Mamnezgm,

R. D. Martinez", L. Melucci™®™, J. E. Mufioz’, M. C. T. Penedo™, A. Postiglioni®, J. Quiréz'®,
C. Rodellar®, P. Sponenberg™, O. Uffo?, R. Ulloa-Arvizu®’, J. L. Vega-Pla™, A. Villalobos™,

D. Zambrano®®, P. Zaragoza®, L. T. Gama®" and C. Ginja'**"*?

GUA

@

Figure 3. NeighborNet dendrogram constructed from Reynolds genetic distances
among the 26 Creole populations.

Refleja las rutas regionales de introduccion y dispersion del ganado en América.
Cluster formado por Caracu Brasileno, Criollo Argentino, Criollo Patagdnico y Criollo
Uruguayo refleja la ruta de colonizacidon del Rio de la Plata.

Cortesia: Dra Eileen Armstrong



Conclusiones de los analisis
con microsatélites

Diversidad genética alta (He=0.65); endogamia baja
(F=0.037).

Recurso muy valioso, amerita conservacion como recurso
genetico de animal domeéstico.

Poblacion distintiva, diferente de otros Criollos
Americanos.

Estudios con ADN mitocondrial avalan esto

Cortesia: Dra Eileen Armstrong



MARCADORES MOLECULARES ASOCIADOS AL VETEADO DE
LA CARNE EN BOVINOS CRIOLLOS URUGUAYOS

MOLECULAR MARKERS RELATED TO MARBLING IN URUGUAYAN CREOLE CATTLE

Armstrong, E."*, Pefiagaricano, F.', Artigas, R.", De Soto, L', Corbi, C.', Llambi, 5.7,
Rincan, 5.2 y Postiglioni, A

Arch. Zootec. 00 (231): 7O7-710. 2011.

Se estudiaron polimorfismos en los genes
DGAT-1

TG

LEP

Los bovinos criollos de la Reserva muestran predominancia
de alelos y genotipos asociados a carne de bajo tenor graso
en los marcadores de los tres genes estudiados.



Perspectivas

Evaluacion de la calidad de la carne v la canal de novillos Criollos Uruguayos

Objetivo: evaluar el potencial productivo y la aptitud carnicera de novillos
Criollos Uruguayos en comparacion con novillos Hereford criados en las
mismas condiciones ambientales.

Mediciones in vivo (cada 2 meses)
Peso vivo y parametros ecograficos relacionados a la produccion de carne (area de
0jo de bife y espesor de grasa subcutanea)

Foto extraida de http://www.ecografiavet.com/ccc_bovinos.html

Mediciones post mortem (faena a 2 anos): masculo Longissimus dorsi (entrecot o bife angosto)
para las evaluaciones de calidad de carne en laboratorio

Evaluaciones en planta frigorifica

Evaluaciones en laboratorio


http://www.ecografiavet.com/ccc_bovinos.html

Evaluacion reproductiva de toros y vacas de la reserva de bovinos Criollos
Uruguayos vy creacion de un banco de germoplasma

*Evaluar pardmetros reproductivos en todos los toros y un porcentaje de las
vacas de la reserva de bovinos Criollos de San Miguel.

Extraer muestras de semen de toros Criollos para establecer un banco de
semen de la raza, el cual pueda ser expandido a futuro con otros tipos de
muestras criopreservadas (banco de germoplasma) .

(7

Previo un control citogenético al inicio de las actividades
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ARTIGAS, R; IRIARTE, W; IRIARTE, A; de Bethencourt, M; LLAMBI, S.; POSTIGLIONI, A Effects of 5-Azacytidine on lynphocyte-
methaphases of creole cows carrying the rob(1;29). Research in Veterinary Science, v.: 88, p.: 263 - 266, 2010






PERRO CIMARRON URUGUAYO. Posible origen de lebreles y mastines de origén Ibérico.

“Cimarrén”: animal doméstico que regresa al estado salvaje.

Su historia se remonta a la creacion de la
Banda Oriental (siglo XVII)

Periodo de la “estancia cimarrona” (Siglo XVIll y
Primer mitad del XIX).

Final de la guerra de Independencia (1850) . Se
vuelven cimarrones

Eran una amenaza para el ganado y el hombre.
Se realizan decretos para su eliminacion.

j.' ) ?\ g

Kennel Club Uruguayo, (1989) reconoce a la raza y actualmente
también se encuentra reconocida por la FCI

Perro para : trabajo con ganado, la caza mayor, guarda y defensa.
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Tabla 2. Porcentaje de las distintas clases observadas en los parametros faneropticos,
de la muestras de perros cimarrones

Color de la capa

Baya Atigrada
8,0% 92,0%
Presencia de subpelo
Si No
83,0% 16,1%
Pigmentada Despigmentada
100% 0'%

Color del iris

marron claro marron oscuro

ga ¢V —_—— 0
z’lh'}’!l'{' S i




Perro de tipo moloso, de talla mediana,
es fuerte, compacto, musculoso y agil

Altura a la cruz:
Machos 61 cm

Peso:

Machos: 38 a45Kg. Hembras 58 cm

Hembras: 33 a 40 Kg|.

1: Anchura de cabeza; 2: didmetro bicostal; 3: perfmetro tordcico;
4: perimetro cafa; 5: Longitud de cabezs; 6: altura a la cruz; 7: altura 4 la grups;
8: didmetro longitudinal; g: didmetro dorsoesternal.
Figuras diagramadas por Gabriel Pernandez,
con dibujos de Juan Angel Gutierrez Castarieda



Estudios de variabilidad genética en perros cimarrones Uruguayos con RAPD

A C

Figure 2. An example of RAPD patterns obtained with different random primers. A: RAPD 401:
lane 1 pool from south region, lane 2 pool from northeast region, lane 3 negative
control, lane 4 molecular marker 100pb ladder. B: RAPD 439: lanes 1 pool from south
region and 2 pool from northeast region; RAPD 434: lanes 4 pool from south region
and 5 pool from northeast region, lanes 3 and 6 negative controls, lane 7 molecular
marker 100pb ladder. C: RAPD 434: lanes 1 pool from south region and 2 pool from
northeast region; RAPD 440: lanes 5 pool from south region and 6 pool from northeast
region, lane 3 molecular marker 100pb ladder, lane 4 negative control.

Indice de similitud del patrén de bandas

bandsharing frequency (BSF)

BS = 2Nxy/(Nx + Ny)

Llambiy col , 2008 Rev.MVZ Cérdoba 13(3):1464-1468, 2008



Estudios de variabilidad genética en perros cimarrones Uruguayos

Indice de similitud del patrén de bandas
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Estudios con panel de microsatélites de Perros cimarrones de dos
Localidades distintas

Table 1 - Primers and PCR conditions used for each microsatellite marker.

Marker MgCly (50 pM) (pL) Annealing temperature (°C) Primers (3°-37)

AHTK211 1 60 TTAGCAGCCGAGAAATACGC
ATTCGCCCGACTTTGGCA

FH 2305 0.5 56 TCATTGTCTCCCTTTCCCAG
AAGCAGGACATTCATAGCAGTG

FH 2326 0.5 60 GAATCCCCAATGTACATGGC
CAGCCATCCAGGAAATCG

FH 2328 0.75 60 ACCAGGTAGTTTTCAGAAATGC
AGTTATGGGACTTGAGGCTG

FH 2361 0.5 60 GCTTGGAAGGTGAGACTGAATG
AGCACTTAGAATGTACCAGGCAC

LEI2D2 1 65 CGAGACCACATTGGGCTCC
CCAGACGCTCTCCATGCCTC

PEZ03 0.5 44 CACTTCTCATACCCAGACTC
CAATATGTCAACTATACTTC

PEZ11 0.5 50 ATTCTCTGCCTCTCCCTTTG
TGTGGATAATCTCTTCTGTC

PEZ12 0.75 56 GTAGATTAGATCTCAGGCAG
TAGGTCCTGGTAGGGTGTGG

Todos los MS fueron polimorficos
He alta (0.649)

{0 Genetics and Molecular Biology, 34,1, 165-168 (2011)
Copyright © 2011, Sociedade Brasileira de Genética. Printed in Brazil
www.sbg.orgbr

Short Communication

Microsatellite characterization of Cimarron Uruguayo dogs

Rosa Gagliardi', Silvia Llambi', Cristina Garcia® and Maria Victoria Arruga’

! frea Genética, Facultad de Veterinaria, Universidad de la Republica, Montevideo, Uruguay.
2Laboratorio de Citogenética y Genética Molecular, Facultad de Veterinaria, Universidad de Zaragoza,
Zaragoza, Spain.



GEN DE RESISTENCIA MULTIPLE A DROGA
MDR-1
(Farmacogenética)

mutacion por una delecion de cuatro pares
de bases en el cuarto exdn de este gen
(corrimiento del marco de lectura)

Toxicidad al antiparasitario
lvermectina en perros homocigotas para
una mutacion del gen MDR-1

Sintomas: neurotoxicidad que lleva a la muerte

Diagndstico molecular por PCR de la
mutacion y secuenciacion

collies

La mutacidon se describidé también en :

Border Collie, Bearded Collie, Pastor Ingles, Whippet de pelo largo, Silken
Windhound, Ovejero Australiano y Ovejero Escocés



Mutacion ;: mdrl-71A

Figura 2: Cromatogramas de dos de los animales estudiados. El superior
pertenece a un Cimarron Uruguayo vy el inferior a un Collie. El recuadro azul
sefialalas bases que sufriman la delecion. La flecha azul sefiala donde estarian
las bases que se perdieron.

4 30 60 10
CHATG GﬁGCTGG&ﬂTCEGTGTC&T GATGCTGGTTTTTGGICCCAT GACAG m TTTGCA,

M‘M Mp huuah aJm ity

20 30 40 30 60 70 v 0
[GCATCATOCA Y ACAAGCT QLACTOCCTCT CAT GAT CCITGSTTTT T GCAAACAT CACAGCTT TGCAAAT

e

Cap. 9 Libro “Conociendo al Perro Cimarrén Uruguayo. Gagliardi & Llambi (2013)



FARMACOGENETICA EN LA CLINICA VETERINARIA

Original Article

J Vet 5ci 2015, 16(3), 273-280 - hitp://dx.doi.org/10.4142/jvs.2015.16.3.273

SNP genetic polymorphisms of MDR-17, CYP1AZ2and CYPB17
genes in four canine breeds upon toxicological evaluation

Rosa Ga gliardil. Silvia Llambi', M. Victoria Arrugaz‘*

Chromosome 14 - NC_006596.,3

[134751700 139837160
CROT ——» MDR-1 #—— SLC25A40 +——
ABCB4 +—— RUNDC3B ——————»
Chromosome 30 - NC_006612.3
[37720063 > 378879790
EDC3 «———— CYP1A14 CYP1A2—+ CSK—> '
LOC102154351+ LMANIL—»
LOC100686862 4——

Chromosome 1 - NC_006583,3
[112735589p [112906745m

CYF’ZS1I1— LOC <« CYP2BE—» LOC484492—» CYFZA?—PI
100683762

Fig. 1. Locations of the three studied genes.

JVS

Prof. Adj.Rosa Gagliardi

|dentificacion de potenciales SNP candidatos
para resistencia multiple a drogas.
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.. los productos autoctonos derivados de
la cultura local deben ser caracterizados,
normalizados, protegidos y puestos en
valor, como una medida de redistribucion
de la riqueza generada con la

exportacion de materias primas..

Juan Vecente Delgado

RECURSOS ZOOGENETICOS, NEOCOLONIALISMO Y HAMBRE

Sin soberania politico-econémica no puede haber soberania alimentaria



